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Résumé

Les  inventaires  de  la  biodiversité  sont  des  éléments  clés  pour  planifier  les  stratégies  de
conservation.  Les  plans  de  surveillance  utilisant  l'ADN environnemental  ont  le  potentiel  d'offrir
une  méthode  standardisée  et  rentable  pour  étudier  la  biodiversité  dans  les  écosystèmes
aquatiques. Nous proposons de mener des inventaires sur la biodiversité des vertébrés grâce à
l'échantillonnage de l'eau et au méta-codage de l’ADN environnemental dans près de 30 plans
d'eau de la Vallée des Explorateurs, Chili. Des travaux préliminaires réalisés par notre équipe ont
déjà démontré la faisabilité de cette approche (Figure 1).
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Financement

Budget demandé : 7000 €

Notes concernant le financement

Unité gestionnaire des crédits

L'unité est-elle française ?
S'agit-il d'une unité du CNRS ?

Nom:

Référence de l'unité:

Tutelle

Signatures

Je m'engage à respecter la Charte des OHMs et à la faire connaître aux autres participants. Non
renseigné
Je certifie l'exactitude des renseignements fournis. Non renseigné


